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I- Ementa:  
Propriedades Químicas dos Aminoácidos e Peptídeos. Estrutura tridimensional das proteínas. 

Enovelamento protéico e função biológica. Técnicas físicas e químicas de caracterização de proteínas. 

Quantificação, fracionamento e purificação de proteínas (espectroscopia, eletroforese em gel, 

cromatografia de afinidade, centrifugação, espectroscopia de massa-eletrospray, raios-X cristalografia) 
 
II- Objetivos:  
Fornecer conhecimentos básicos para o entendimento da estrutura química das proteínas e suas 

propriedades físicas e químicas. Conhecer os fundamentos teóricos de técnicas de extração, purificação e 

elucidação estrutural de proteínas 
 
III- Conteúdo programático: 
1. Estrutura e propriedades químicas de aminoácidos e natureza da ligação peptídica.  

2. Estrutura tridimensional das proteínas.  

3. Métodos para separação de proteínas.  

4. Ruptura celular e preparo do extrato bruto, fatores que influenciam a solubilidade das proteínas.  

5. Separação de proteínas por precipitação.  

6. Precipitação Isoelétrica.  

7. Solubilidade em altas concentrações salinas (“Salting out”). Precipitação com sulfato de amônio.  

8. Precipitação por solventes orgânicos (redução da atividade de água). Detergentes para solubilização 

de proteínas ligadas a membrana. Métodos cromatográficos usados na purificação de proteínas, separação 

e caracterização de proteínas por eletroforese: eletroforese para determinação do ponto 
 
IV- Avaliação: 
A avaliação dos alunos será realizada com base no desempenho na apresentação de seminários, nas discussões 

e de prova teórica escrita com questões dissertativas. 
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