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I- Ementa:

Propriedades Quimicas dos Aminoédcidos e Peptideos. Estrutura tridimensional das proteinas.
Enovelamento protéico e fungdo bioldgica. Técnicas fisicas e quimicas de caracterizagdo de proteinas.
Quantificagdo, fracionamento e purificagdo de proteinas (espectroscopia, eletroforese em gel,

cromatografia de afinidade, centrifugagdo, espectroscopia de massa-eletrospray, raios-X cristalografia)

Il- Objetivos:
Fornecer conhecimentos basicos para o entendimento da estrutura quimica das proteinas e suas
propriedades fisicas e quimicas. Conhecer os fundamentos tedricos de técnicas de extragdo, purificagdo e

elucidacdo estrutural de proteinas

lll- Contetido programatico:

1. Estrutura e propriedades quimicas de aminoacidos e natureza da ligacdo peptidica.

. Estrutura tridimensional das proteinas.

. Métodos para separagdo de proteinas.

. Ruptura celular e preparo do extrato bruto, fatores que influenciam a solubilidade das proteinas.
. Separacdo de proteinas por precipitagdo.

. Precipitacdo Isoelétrica.

. Solubilidade em altas concentragdes salinas (“Salting out”). Precipitagdo com sulfato de amonio.
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. Precipitacdo por solventes organicos (reducao da atividade de agua). Detergentes para solubilizagdo
de proteinas ligadas a membrana. Métodos cromatograficos usados na purificagdo de proteinas, separagao

e caracterizacdo de proteinas por eletroforese: eletroforese para determinagdo do ponto

IV- Avaliagéo:
A avaliagéo dos alunos sera realizada com base no desempenho na apresentagéo de seminarios, nas discussoes

e de prova tedrica escrita com questdes dissertativas.
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